
 

บทท่ี 1 

 
บทนํา 

 
การตรวจพิสูจนเอกลักษณทางพันธุกรรม ในมนุษยนั้น เปนการใชความรูทางนิติวิทยาศาสตร 

(forensic science) เพ่ือตรวจพิสูจนยืนยันเอกลักษณของบุคคล โดยมีวิธีการตรวจพิสูจนหลาย
วิธีการ เชน การตรวจลายพิมพนิ้วมือ (fingerprint) จากศพ หรือจากคนราย เพื่อเปรียบเทียบกับลาย
พิมพนิ้วมือของผูท่ีสูญหาย หรือผูท่ีเสียหาย เพื่อใชในการยืนยันตัวของบุคคลท่ีเปนเจาของลายพิมพ
นิ้วมือ การตรวจสภาพฟน (dental status) รากฟน การอุดฟน อายุของฟน เปรียบเทียบกับสภาพฟน
จากรายงานของทันตแพทย เพ่ือใชยืนยันวาเปนบุคคลคนเดียวกันหรือไม (เล้ียง, 2549) นอกจากนี้
ยังมีการใชลายพิมพดีเอ็นเอจากเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอของเคร่ืองหมายไมโครแซทเทลไลท 
(microsatellite) (Han et al., 2000) และเคร่ืองหมายโมเลกุล single nucleotide polymorphism (SNP) 
(Lee et al., 2005) เพื่อพิสูจนเอกลักษณบุคคล ซ่ึงกอใหเกิดประโยชนอยางมากในการระบุตัวบุคคล 
เชน กระบวนการสืบสวนสอบสวน เพ่ือยืนยันตัวบุคคลผูกระทําผิดกฎหมาย หรือใชในการพิสูจน
สายสัมพันธทางเครือญาติ และใชในการตรวจพิสูจนบุคคล  

สําหรับการตรวจพิสูจนเอกลักษณทางพันธุกรรมในสัตว สวนมากนิยมใชเคร่ืองหมาย
โมเลกุลไมโครแซทเทลไลท (Herráeza et al., 2005) รวมถึงเคร่ืองหมายโมเลกุล SNP (Denise       
et al., 2003) เพื่อแยกความแตกตางของสัตวแตละตัวออกจากกัน หรือตรวจพิสูจนเอกลักษณทาง
พันธุกรรมของสัตว อยางไรก็ตามการบงช้ีเอกลักษณทางพันธุกรรมในสัตวนั้น เคร่ืองหมายโมเลกุล
ดีเอ็นเอท่ีนํามาใชในการตรวจสอบ ควรมีคุณสมบัติ ดังนี้ คือ เคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอมีความ
หลากหลายสูง (Polymorphism information content, PIC) (Botstein et al. 1980) อยูในสภาพสมดุล
ของ Hardy-Weinberg (HWE) (Denise et al., 2003) และมีความสามารถในการจําแนกส่ิงมีชีวิตออก
จากกันสูง (Probability of identity, PI) (Holt et al., 2000) สําหรับตัวอยางการใชเคร่ืองหมาย
โมเลกุลดีเอ็นเอในการตรวจพิสูจนเอกลักษณในสัตว เชน การใชเคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ในโค 
(Heaton et al., 2002; Werner et al., 2003; Herráeza et al., 2005; Hara et al., 2010), สุกร (Rohrer  
et al., 2007) และการใชเคร่ืองหมายโมเลกุลไมโครแซทเทลไลท ในโค (Herráeza et al., 2005), 
สุนัข (Denise et al., 2003) เปนตน 
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เคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ท่ีใชในการจําแนกส่ิงมีชีวิตแตละชนิดออกจากกันเปนรายตัว ได
มีการศึกษาในส่ิงมีชีวิตหลายชนิด อาทิเชน โค (Heaton et al., 2002), มนุษย (Lee et al., 2005) และ
สุกร (Rohrer et al., 2007) เปนตน ซ่ึงเคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ท่ีใชมีความจําเพาะในส่ิงมีชีวิต      
แตละชนิดโดยเฉพาะเทานั้น ไมสามารถนําไปใชในสัตวท่ีตางชนิดกันได และขอมูลเกี่ยวกับการใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ในการจําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรมของไกประดูหางดํายังไมมี
รายงานทางวิชาการแตอยางไร ดังนั้นการศึกษาคร้ังนี้ตองการคัดเลือกเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอ  
ที่มีประสิทธิภาพในการจําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรมในไกประดูหางดํา เพื่อนํามาเปนฐานขอมูล
ทางพันธุกรรมของไกประดูหางดํา และใชเปนแนวทางในการจําแนกความแตกตางทางชีวโมเลกุล
ของไกประดูหางดําท่ีไมสามารถแยกความแตกตางไดจากลักษณะปรากฏภายนอก ขอมูลดังกลาว
สามารถนํามาใชประโยชนเปนฐานขอมูลสําคัญประจําตัวของไกประดูหางดําแตละตัวท่ีมีมูลคา
สําคัญทางเศรษฐกิจ  

 
1.1. วัตถุประสงคของการศึกษา 
 เพื่อคัดเลือก และวิเคราะหเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอที่มีประสิทธิภาพในการจําแนก
เอกลักษณทางพันธุกรรมในไกพันธุประดูหางดํา โดยใชเทคนิค AFLP 
  
1.2. ประโยชนท่ีคาดวาจะไดรับ 
 ไดเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอที่มีประสิทธิภาพในการจําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรม
ของไกพันธุประดูหางดํา 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


