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บทคัดยอ 
 

วัตถุประสงคในการศึกษาคร้ังนี้  เพื่อคัดเลือกเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอท่ีมีประสิทธิภาพ
ในการจําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรมในไกประดูหางดํา เคร่ืองหมายโมเลกุล Single nucleotide 
polymorphism (SNP) จํานวน 27 เคร่ืองหมาย ซ่ึงถูกคัดเลือกจากเทคนิค Amplified fragment length 
polymorphism (AFLP) จีโนไทปของไกประดูหางดําจํานวน 100 ตัว ถูกวิเคราะหดวยวิธี Polymerase 
chain reaction-fragment length polymorphism (PCR-RFLP) ความถ่ีอัลลีลของเคร่ืองหมายโมเลกุล         
ถูกนําไปคํานวณคา Hardy-Weinberg Equilibrium (HWE), Polymorphism information content 
(PIC) และ คา Probability of identity (PI) ตามลําดับ พบวาเคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ท้ัง 27 
ตําแหนงอยูใน HWE มีจํานวน 16 เคร่ืองหมาย โดยเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอเหลานี้ สามารถใช
จําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรมของไกประดูหางดําได โดยมีคา PI เทากับ 2.32 ×10-5 สวนเคร่ืองหมาย
โมเลกุลดีเอ็นเอท่ีมีคา PIC > 0.3 (n=13) นั้น มีคา PI เทากับ 7.83 ×10-6 สําหรับเคร่ืองหมายโมเลกุลดี
เอ็นเอท่ีพิจารณาจากคา PI < 0.5 (n=15) พบวามีคา PI เทากับ 1.85 ×10-6 จากผลการศึกษาคร้ังนี้บงช้ี
ไดวา การคัดเลือกเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอโดยพิจารณาจากคา PI สามารถใชจําแนกเอกลักษณ
ทางพันธุกรรมของไกพันธุประดูหางดําไดดีกวาการคัดเลือกเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอจากคา 
HWE และ PIC 
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Abstract 
 

The objective of this study was to select the effective DNA markers for genetic 
individual identification in Praduhangdam chicken breed. A total 27 single nucleotide 
polymorphism (SNP) markers were obtained from AFLP analysis and were genotype in 100 
Praduhangdam chicken breed with PCR-RFLP technique. Based on the frequency data, the 
Hardy-Weinberg equilibrium (HWE) value, polymorphism information content (PIC) and 
probability of identity (PI) of markers were analysis. Sixteen markers were found to be in HWE 
and the PI values of these markers was 2.32×10-5. Whereas, the PI value of markers with PIC > 
0.3 (n=13) was 7.83×10-6. The estimated probability of identity of markers with PI < 0.5 (n=15) was 
1.85×10-6. The results in this study indicated that the selection of DNA markers based on PI value 
had more effective than HWE and PIC values to indicate the individuality of Praduhangdam 
chicken breed.  

 
 
 


