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บทคัดยอ 
 
 

การศึกษาการถายทอดลักษณะพันธุกรรมและความดีเดนของผลผลิตและองคประกอบ
ผลผลิตของขาวบารเลย โดยปลูกพันธุพอ-แมจํานวน 4 พันธุ ไดแก BCMU36-6, BCMU36-24, 
BCMU36-26 และพันธุ BRB9 รวมกับลูกผสมช่ัวท่ี 1 ลูกผสมช่ัวท่ี 2 และลูกผสมกลับ จํานวน 6 
คูผสม ไดจากการผสมแบบ half diallel โดยมีวัตถุประสงคเพื่อ 1) วิเคราะหความแปรปรวนลักษณะ
พันธุกรรม ระหวางพันธุพอ-แม และลูกผสม 2) เพื่อวิเคราะหคาความดีเดนของลูกผสม 3) เพื่อหา
อัตราพันธุกรรมแบบกวาง (broad-sense heritability) และอัตราพันธุกรรมแบบแคบ (narrow-sense 
heritability) 4) เพื่อหาสมรรถนะในการผสมท่ัวไป (general combining ability : g.c.a.) และ
สมรรถนะการผสมเฉพาะ (specific combining ability : s.c.a.) โดยวางแผนการทดลองแบบสุม
สมบูรณในบล็อก จํานวน 3 ซํ้า ณ แปลงทดลองคณะเกษตรศาสตร มหาวิทยาลัยเชียงใหม ชวงเดือน
พฤศจิกายน 2549-มีนาคม 2550  

 



 จ

ผลการศึกษาพบวาคาเฉลี่ยของลักษณะผลผลิตและองคประกอบผลผลิตตางๆระหวาง
ประชากร (among generation) มีความแตกตางกันทางสถิติ สวนคาเฉล่ียภายในประชากร (within 
generation) ประชากรพันธุพอ-แมและลูกผสมชั่วท่ี 1 มีความแตกตางทางสถิติของทุกลักษณะท่ี
ทําการศึกษา สําหรับประชากรลูกผสมช่ัวท่ี 2 คาเฉล่ียของลักษณะอายุออกดอก อายุสุกแก จํานวน
รวงตอกอ จํานวนเมล็ดตอรวง น้ําหนักเมล็ดตอรวง และนํ้าหนัก 1,000 เมล็ดมีความแตกตางทาง
สถิติ สวนประชากรลูกผสมกลับไปหาพันธุแมคาเฉล่ียของลักษณะอายุออกดอก จํานวนรวงตอกอ 
ผลผลิตเมล็ดตอกอ และนํ้าหนัก 1,000 เมล็ดมีความแตกตางทางสถิติ และประชากรลูกผสมกลับไป
หาพันธุพอคาเฉล่ียของลักษณะอายุออกดอก อายุสุกแก ความสูง น้ําหนักเมล็ดตอรวง และน้ําหนัก 
1,000 เมล็ดมีความแตกตางทางสถิติ 

ผลการศึกษาความดีเดนของลูกผสมช่ัวท่ี 1 พบวาลักษณะผลผลิตเมล็ดตอกอมีคาความ
ดีเดนเหนือคาเฉล่ียของพอและแมและความดีเดนเหนือคาเฉล่ียเหนือพอหรือแมท่ีดีกวา ระหวาง 
9.05-163.33% และมีความแตกตางอยางมีนัยสําคัญยิ่งทุกคูผสม โดยคูผสม BCMU36-6 x BRB9 มี
ความดีเดนของลักษณะผลผลิตเมล็ดตอกอสูงสุด คือมีคาเทากับ 82.87% เม่ือเปรียบเทียบกับคาเฉล่ีย
ของพอและแม และมีคาเทากับ 163.33% เม่ือเปรียบเทียบกับพอหรือแมท่ีดีกวา ตามลําดับ  

ผลการศึกษาอัตราพันธุกรรมแบบกวางพบวาลักษณะอายุออกดอกและอายุสุกแกของทุก
คูผสมมีคาเทากับ 0.8302 และ 0.8547 ขณะท่ีลักษณะองคประกอบผลผลิตท่ีสําคัญไดแก ลักษณะ
ความสูง ความยาวรวง น้ําหนักเมล็ดตอรวง จํานวนเมล็ดตอรวง และจํานวนรวงตอกอ มีคาเฉล่ีย
ปานกลางเทากับ 0.6713, 0.6445, 0.5221, 0.5001 และ 0.4976 ตามลําดับ ผลการศึกษาอัตรา
พันธุกรรมแบบแคบพบวาลักษณะอายุสุกแกมีคาเฉล่ียของทุกคูผสมคอนขางสูง มีคาเทากับ 0.7384 
สวนลักษณะอายุออกดอก ความยาวรวง และความสูง มีคาระดับกลาง มีคาเทากับ 0.6648, 0.6365 
และ 0.5565 ตามลําดับ  

ผลการวิเคราะหสมรรถนะการผสม พบวาลักษณะท่ีทําการศึกษาถูกควบคุมดวยยีนท่ีมีการ
กระทําท้ังแบบเปนผลบวก (additive gene action) และไมเปนผลบวก (non-additive gene action) 
ยกเวนลักษณะผลผลิตเมล็ดตอกอ ท่ีมีการกระทําของยีนแบบไมเปนผลบวกแตเพียงอยางเดียว
ลักษณะอายุออกดอก อายุสุกแก น้ําหนักเมล็ดตอรวง และน้ําหนัก 1,000 เมล็ด จะมีการกระทําของ
ยีนแบบเปนผลบวกมากกวายีนแบบไมเปนผลบวก สวนลักษณะความสูง ความยาวรวง จํานวนรวง
ตอกอ จํานวนเมล็ดตอรวง และผลผลิตเมล็ดตอกอ มีอิทธิพลของการกระทําของยีนแบบไมเปน
ผลบวกมากกวา การประมาณอิทธิพลการผสมท่ัวไปพบวาพันธุ BCMU36-6, BCMU36-24 และ
พันธุ BCMU36-26 มีสมรรถนะการผสมท่ัวไปท่ีดีของลักษณะนํ้าหนัก 1,000 เมล็ด สวนพันธุ 
BRB9 มีสมรรถนะการผสมท่ัวไปที่ดีของลักษณะพันธุเบา และจํานวนรวงตอกอมาก พันธุ 
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BCMU36-24 มีสมรรถนะการผสมท่ีดีของลักษณะตนสูงและความยาวรวงมาก การประมาณ
อิทธิพลของสมรรถนะการผสมเฉพาะพบวาคูผสมท่ีใหผลผลิตน้ําหนักเมล็ดตอกอท่ีดีไดแก คูผสม 
BCMU36-6 x BRB9 และคูผสม BCMU36-24 x BCMU36-26 คูผสมท่ีใหน้ําหนัก 1,000 เมล็ดท่ีดี
ไดแก BCMU36-6 x BCMU36-24, BCMU36-6 x BCMU36-26 และ BCMU36-24 x BCMU36-26 
สวนคูผสมท่ีใหจํานวนรวงตอกอที่ดีมีเพียงคูเดียวไดแก คูผสม BCMU36-6 x BRB9 
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ABSTRACT 
 
 
Inheritance and heterosis of yield and yield components in barley were 

estimated in barley (Horduem vulgare L.) crosses. Four barley varieties namely 
BCMU36-6, BCMU36-24, BCMU36-26 and BRB9 were selected as parents and half 
diallel cross was designed for generating six single crosses. Six basic generations 
included two parents, F1s, F2s and first backcross generation with both parents 
(BC1F1s and BC2F1s), where BC1F1 was the cross between F1 x female parent and 
BC2F1 was the cross between F1 x male parent. The objective of this study were to 
estimate (i) the analysis of variance (ANOVA) (ii) the amount of heterosis observed in 
hybrid progeny (iii) the narrow-sense heritability (h2

ns) and the broad-sense 
heritability (h2

bs) (iv) the relative importance of general combining ability (GCA) and 
the specific combining ability (SCA). These six populations of each cross were 
evaluated in a randomized complete block design with three replications at the 
experimental site of the Agronomy Department, Faculty of Agriculture, Chiang Mai 
University during November 2006 to March 2007. 
 Results showed that there were significant difference of yield and yield 
components among generations. Within parents and their F1s generation, of all traits 
were different. Heading date, maturity date, spike per plant, kernel per spike, kernel 
weight per spike and 1,000-kernel weight were different within F2s generation. 
Heading date, spike per plant, grain yield and 1,000-kernel weights were different 
within BC1F1s generation. And within BC2F1s were different for heading date, 
maturity date, plant height, kernels weight per spike and 1,000-kernels weight. 
 Highly significant of heterosis and heterobeltiosis was observed in grain yield 
in all crosses. BCMU36-6 x BRB9 showed the highest both in heterosis and 
heterobeltiosis and gave 82.87% over their mid parent and 163.33% over their better 
parent. 
 Results of broad-sense heritability was found that average of h2

bs from every 
crosses for heading date and maturity date were high, which averaged of 0.8302 and 
0.8547. Whereas, some important yield components showed moderate high values of 
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h2
bs i.e. plant height, spike length, kernel weight per spike, kernel per spike and spike 

per plant, giving 0.6713, 0.6445, 0.5221, 0.5001 and 0.4976, respectively. For 
narrow-sense heritability, it was indicated that maturity date gave a high h2

ns, which 
gave on averaged of 0.7384 while, heading date, spike length and plant height showed 
the medium h2

ns, which gave on averaged of  0.6648, 0.6365 and 0.5565, respectively.   
 For the combining ability analysis was found that the importance of both 
additive gene action and non-additive gene action were identified for all traits, 
excepted grain yield per plant. However, it was revealed that additive gene effects 
was greater than non-additive gene effects for heading date, maturity date, kernel 
weight per spike and 1,000-kernel weight traits. Vice versa, a non-additive gene 
effects was found for plant height, spike length, spike per plant, kernel per spike and 
grain yield per plant. For general combining ability estimation indicated that 
BCMU36-6, BCMU36-24 and BCMU36-26 was considered as a good general 
combiner for 1,000-kernel weight, BRB9 for earliness and spike per plant, BCMU36-
24 for plant height and spike length. Result obtained from specific combining ability 
estimation showed that specific combining ability of BCMU36-6 x BRB9 and 
BCMU36-24 x BCMU36-26 crosses was good for the grain yield per plant, while 
BCMU36-6 x BCMU36-24, BCMU36-6 x BCMU36-26 and BCMU36-24 x 
BCMU36-26 crosses was good for the 1,000-kernel weight and BCMU36-6 x BRB9 
was good for the spike per plant. 
 


