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บทคัดยอ 
 

การศึกษาน้ํ ายาสกัด  4 สูตรคือ  Gottlieb et al. (1981), Apavatjrut et al. (1999), Obera-
Okeyo et al. (1997) และ Sharma et al. (1999) เพื่อทําใหเกิดรูปแบบไอโซไซมของกลวยไมดินใบ
จีบ 18 ชนิด ใน 7 สกุล โดยวิธีโพลีอคริลาไมดเจลอิเล็กโทรโฟรีซีส จากการใชสวนของใบออน  
0.5 ก  กับน้ํายาสกัด  1.5 มล และใช 10 % separating gel พบวาน้ํ ายาสกัดของ Apavatjrut et al. 
(1999) ใหผลดีที่ สุด  และจากการวิ เคราะห เอนไซม  20 ระบบ  พบวามี เอนไซม  11 ระบบ  
ไมแสดงแถบสีให เห็น  (ACO, ADH, ALP, GDH, GLD, FDH, IDH, ME, PGI, PGM และ URE) 
แตมีเอนไซม 9 ระบบ แสดงรูปแบบไอโซไซมที่แตกตางกัน คือ ACP, DIA, EST, GOT, LAP, 
MDH, POX, SKD และ SOD พบวาการวิเคราะหรูปแบบแถบสีของไอโซไซมจากเอนไซมเหลานี้
ใหรูปแบบแถบสีที่เปนเอกลักษณของกลวยไมดินใบจีบทั้ง 18 ชนิด เมื่อวิเคราะหแถบสีของแตละ
เอนไซมแยกกันดวย UPGMA cluster analysis โดยใชโปรแกรม SPSS ไมสามารถจัดกลุมพืช 5 ตน
ในชนิดเดียวกัน แยกจากพืชชนิดอื่นไดครบทุกชนิด และเมื่อวิเคราะหรูปแบบแถบสีของไอโซไซม
ทั้ง 9 ระบบรวมกัน สามารถจัดกลุมกลวยไมดินใบจีบ 5 ตนจากชนิดเดียวกันออกจากชนิดอื่นได 
เพียงใชคาแตกตางทางพันธุกรรมที่ 10% ทําใหสามารถจําแนกกลุมพืชศึกษาไดทั้ง 18 ชนิด แตไม
สามารถแสดงความสัมพันธใกลชิดทางพันธุกรรมระหวางสกุลและระหวางชนิด ใหสอดคลองกับ
ลักษณะทางสัณฐานวิทยาได 
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Abstract 
 

A study to produce isozyme patterns from 18 terrestril orchid species in 7 genera using 
polyacrylamide gel electrophoresis (PAGE) with 0.5 g young leaf, 1.5 ml extraction buffer in  
4 different extraction buffers, i.e. Gottlieb et al. (1981), Apavatjrut et al. (1999), Obera-Okeyo et 
al. (1997) and Sharma et al. (1999), and 10% separating gel showed that when the four enzymes 
were tested, i.e. Esterase (EST), Glutamate oxaloacetate transaminase (GOT), Leucine amino 
peptidase (LAP) and Shikimate dehydrogenase (SKD), Apavatjrut et al. (1999) solution yielded 
the best isozyme bands. Eleven enzyme systems (ACO, ADH, ALP, GDH, GLD, FDH, IDH, ME, 
PGI, PGM and URE) out of twenty analysed did not produce any isozyme pattern, whereas only 
nine systems, i.e. ACP, DIA, EST, GOT, LAP, MDH, POX, SKD and SOD produced unique 
polymorphic isozyme bands from these 18 plicated-leaf terestrial orchids. When isozyme bands 
from each enzyme were analysed individually using UPGMA cluster analysis by SPSS, it could 
not group together all the 5 clones of the same species for every species. But when all isozyme 
bands from all 9 enzymes were analysed, banding patterns from the zymograms showed that all 
eighteen studied groups could well be classified into eighteen species by using only 10% genetic 
difference. The results can be used to support taxonomical identification, separating similar taxa 
into different species. But could not show genetic relationship between either species or genera in 
accordance with morphological characteristics. 
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